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Gene Name P fBE (log2) (log2) (log2)
GS021B02* 0.0041 2.49 -0.02 2551
HLOO7F12* 0.0091 2.00 -0.17 2.17
HL118A03* 0.0007 1.59 -0.05 1.64
GS012B04* 0.0046 1.21 -0.29 1.50
GSO13E08* 0.0037 1.21 -0.29 149
GS015H05* 0.0025 1.18 0.02 1.17
GS016D12* 0.0007 1.11 -0.09 1.21
GS034E02 0.0009 0.90 -0.12 1.03
GS015A01 0.0054 0.87 -0.28 1.14
GS018B08 0.0075 0.81 -0.53 1.34
GS012F01 0.0047 0.76 -0.53 1.30
GS016A08 0.0024 0.74 -0.58 1.32
GS008C06 0.0095 0.70 0.46 1.15
GS012D01 0.0009 0.47 -0.77 1.24
GS018F09 0.0098 0.47 -0.63 1.10
GS015D03 0.0012 0.38 -0.76 1.14
GSO019E06 0.0015 0.26 -0.75 1.01
GS024C12 0.0090 -0.40 0.84 1.24
HL122D03 0.0043 -0.40 0.70 1.10
GS018G02 0.0073 -0.50 0.60 1.10
GS012A09 0.0033 0.04 -0.98 1.03
GS015G05 0.0018 0.13 -1.01 1.15
GS013A08 0.0008 0.16 -1.05 1.21
GS033B05 0.0017 -0.11 -1.12 1.01
HL116HO03 0.0006 0.00 -1.13 1.13
HLO087G12 0.0051 -0.05 -1.20 1.15
GS025A04 0.0006 -0.23 -1.30 1.07
HL121HO7 0.0025 -0.08 -1.33 1.24
GS017C04 0.0018 -0.01 -1.39 1.39
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